Evaluation de la diversité génétique de quelques cultivars de palmier
dattier (Phoenix dactylifera L.) a l'aide de marqueurs SSR
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L’Algérie figure parmi les grands pays a fort potentiel phoenicicole. Cependant, peu de
données sont disponibles sur le germoplasme des palmiers dattiers du pays. Les marqueurs
microsatellites contenant des séquences simples répétées (SSR), s’averent étre un outil
précieux pour l'analyse génétique et la caractérisation des plantes. Ainsi, dans la présente
étude, 5 amorces microsatellites ont été utilisées sur 15 cultivars de palmiers dattier locaux.
Seulement 3 paires d’amorces ont été amplifiées et leurs produits d’amplification ont été
révelés par électrophorése sur gel d’agarose. Les résultats montrent que les différents
génotypes présentent peu ou pas de polymorphisme avec les deux marqueurs SSR :
mPdCIR16, mPdCIR32. Cependant, un total de 18 alleles a été identifié avec le marqueur
mPdCIR70 avec un taux de polymorphisme de 90%. L’analyse UPGMA qui a montre une
structure génétique conservée pour les trois génotypes males (MALEL, MALE2, MALES3) et
les deux génotypes femelles GHE et TINA, suggere que ces pollinisateurs males pourraient
étre nommés comme le type femelle de ces deux cultivars. Cette approche moléculaire a
permis également d’identifier le marqueur mPdCIR70 comme marqueur candidat dans
I’analyse de la diversité génétique des palmiers dattiers.
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